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Debido a su enorme potencial biotecnoldgico y relevancia ambiental, las comunidades
bacterianas son el foco de intensos esfuerzos de caracterizacion. Sin embargo, la
mayoria de las funciones bacterianas de interés son propiedades complejas que resultan
de interacciones entre el contexto bidtico y abidtico de un ecosistema. En principio, la
metagendmica nos permite estudiar el componente genético completo de un ecosistema
de manera simultdnea, en paralelo la ecologia sintética nos permite medir el efecto de
perturbaciones especificas en condiciones controladas. Ambos enfoques tienen
limitaciones fundamentales. En laboratorio de ecologia y evolucién desarrollamos un
método bayesiano para identificar variantes genéticas bajo seleccion natural a partir de
datos metagenomicos, identificando funciones moleculares importantes para la
colonizacion de la flora intestinal humana. En paralelo, planteamos una estrategia para
muestrear eficientemente el espacio de comunidades que nos permite inferir las
contribuciones especificas de cada especie a las funciones de su comunidad. La
combinacién de técnicas computacionales y experimentales es necesaria para establecer
reglas sobre los procesos en la interfaz eco-evolutiva.
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